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R ELACIOt-.ES GENÉ riCAS F.NTRE l'OIJLACIONES DEL GENERO CANIS BASADAS EN 

ADN ~1 1TOCO:-IDRIAL 

La Federación Cinológica lntemncional reconoce 330 razas, y en su grupo VIl se 
encuadra el de los perros de muestra. con un total de 41 razas. En e~lc estudio tratamos 
de analizar las relacione; genéticas uulizando infonnación del AD[\mit entre ra1as de 
perros de muc<tra continentales: brnco ( 10 animales), dratlmar (8 animales) y epagneul 
bretón ( 1 0). y sección de perros de mu.,trn ingleses: sener inglés ( 1 O) y pointer ( 1 0). 

Además se incl\lycn la raza Beagle (grupo V 1, 1 O animales) y pasror alemán (grupo 
l. 1 O animales) y el lobo ib~rico (C. Lupus signatus, 5 animales). De la molocula de AD 
micotondrial canina. fonnada por 1672R nucleótidos. utilizamo> la región de control o D· 
loop que comprende una región de 1270 pb ( 15458·16728) aproximadamente. 

Ampli ficamos y secuenciamos un fragmento de 377 pb. que corresponde al 
comprendido entre las posiciones 15745· 16!24. Encontramo; 14 posiciones variables (2 
de ellas exclusivas de Canis lupus) y 1! haplotipos, de los que lO se encuentran en la1 
razas de Canis familiaris annlizadas y uno en Canis lupus. l a frecuencia de los 1 O haplotipos 
varió entTe el l ,36% al 39,7"/o Mediante el parámetro de Kimura·2 obtu,•inlOS las matrices 
de disulllcias Cillre las poblaciones y C<Jiculamos la diversidad nuclcóticn media dentro 
de poblaciones que fue de 0.002110,0009 y la diversidad media de las poblacione; de 
0.0104±0,0035. 
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