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POLIMORFISMO GENETICO DAS REGIOES NAO TRADUZIDAS DO GENE DA HORMONA
DO CRESCIMENTO EM OVINOS SERRA DA ESTRELA
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Asregides 5' e 3'ndo fraduzidas (5-UTR ¢ 3-UTR) de mRNAs (dcido ribonucleico
mensageiro) cucariotas desempenham um papel fundamental na regulagdo da expressio
genica. Sequéncias nucleotidicas especificas, presentes nesias regides ndo traduzidas,
revelaram-se cruciais em muitos aspectos da regulagio e expressio génica. controlando
2 localizagio celular, a estabilidade ¢ eficiéncia de tradugio do mRNA,

Na continuagiio dos trabalhos sobre variabilidade genética ao nivel das regioes
codificantes da GH ovina que temos vindo a desenvolver, analisamos neste estudo as
regives 3-UTR ¢ 3-UTR daquele gene. Uma amostra de 500 ovinos Serra da Estrela foi
analisada pelo método PCR-SSCP (do inglés “Polymerase Chain Reaction - Single Strand
Conformation Polymorphism”™), o qual permite a detecgdo de mutagdes de natureza
desconhecida em fragmentos de DNA (dcido desoxiribonucleica) amplificados por PCR.
Por este método foi revelado um elevado grau de polimorfismo na regido 3-UTR.

Procurou-se estabelecer uma associagdo estatistica entre a produgiio de leite dos
animais analisados e os resultados obtidos ao nivel da 5' e 3-UTRs do gene da GH, de
modo a detectar marcadores genéticos que possam ser utilizados no melhoramento da
raga ovina Serra da Estrela.
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