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POLI\IOit~I~MO GEI\ÜICO DAS RFGIOI S 1\AO TRA!lliZIDAS 00 C.l:l<r DA HOK~IO'\ \ 

DO CRI'SCI\11-t>.'TO F\1 OVII\OS SI RR,\ DA E~1-RI·L ¡\ 
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As rcgiocs S' e 3' nao lradu>idas (5'-UTR e 3'-UTR) de mRNi\s (ócido ribonuclcico 
mcnsag~im) cucariolas dcsempenham u m papel fundamcnlalna r~gula~:io da cxprt.-,>aO 
gcnica. Sequcncias nuclc"Oiidica' especificas, prcscmcs ncsta> rcguics nao tmdu7idas, 
f'CI'~Iaram-sc cruciats cm mtlilos aspcc1os dn rcgula~1io e exprcssiio génica. controlando 
a local i7~l<;iin cclular, a cslabihdade e eficiencia de lradw;iio do mRNA. 

Na conlinua~o dos tmbalhos sobre variabilidadc genética ao nivel das rcgiócs 
codir.canlcs da GH ovina que ternos vindo a descnvoh•cr, analisámos ncsle cstudo as 
rcgi5cs 5'-UTR e 3'-UTR daquele gene. Uma amnslm d" 500 ovinos S~tTa da Est1 el u fo i 
nnalisada pelo mi:lodo PCR-SSCP (do ingles "Polymemse Chain R~ction - Single Slrand 
Confom1ation Polymorphism-'), o qual permite a dctec~'lo de muta~iks de nnlurcza 
dcsconhc-cida cm fragmc111os de D:'.Jtl (ácido dc;oxiribonuclcico) amplificados por PC R. 
Po reste mé1oclo foi revelado u m elevado grau de polimorfismo na rcgiiio 3'-UTR. 

Pmcurou-sc cstabdcccr uma associa~iio cslatislica entre a produ~iio de lcilc dos 
animai' anahsados e os rcsullados obtidos ao ní1cl da 5' e 3'-liTRs do gcm; da GH. de 
modo a dctcclar marcadores genéticos que possam s"r nlil i1.ados no mclhoramcmo da 
ra~a ovina Scrm da Estrcla. 
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