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LaCasta Navarra ha ido evolucionandoa lo largo de los siglos independientemente
de los restantes troncos de la raza de Lidia, circunstancia que ha originado una serie de
rasgos €mnicos particulares. Actualmente no se conoce con exactitud los origenes de
Casta Navarra, aunque una teoria probable podria ser a zona pirenaica navarro-aragonesa,
Par los antecedentes historicos esta claro que es muy antigua (anterior al 5. XIV). En la
actualidad existen serias dudas para determinar la pureza de ciertas reses que segim los
panaderos pertenecen a Casta Navarra. A lo largo del tiempo se ha realizado diversos
cruces y la seleccion no fue hecha con el rigor necesario. Por ello la pureza ¢s en muchos
casos dudosa, clasificindose los individuos actuales solo por su expresion fenotipica,
en la que los cruces y el ambiente han podido influir més que la constitucion gendtica
propia.

Con estos antecedentes ¢l Laboratorio de Genética Bioquimica y Grupos
Sanguincos de la Facullad de Veterinaria de Zaragoza cn colaboracion con la empresa
ITG ganadera Navarra, bajo los contratos de investigacion OTRI 980148 y OTRI 99/0505,
harealizado el estudio de caracterizacion y diferenciacion genética de la poblacion Casta
Navarra.

Se han estudiado un total de 343 individuos pertenecientes a Casta Navarra y
agrupados en las siguientes ganaderias: Vicente Dominguez (55), Nicolas Aranda (72),
Jose Arriazu (52), Hermanos Merino (36). Adolfo La Huerta (54), y Laparte (54).

Cada individuo se ha genotipado con 21 microsatélites estandarizados
internacionalmente  (hitpz//www.androclus.vetuunl/RESGEN/) y se ha obtenido la
estructura v diferenciacion genética de la poblacion y de cada ganaderia con distintos
programas estadisticos:

Para el conocimiento de la estructura de cada poblacion se han utilizado los paguetes
estadisticos : BIOSYS (Swofford & Selander, 1989) y GENEPOPversion 3.1 (Raymond &
Rouset, 1995). Las distancias genéticas se estimaron con el programa MICROSAT-1 (
Minch, 1997) y los dendogramas se construyeron con el paquete estadistico PHYLIP
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(Felsentein, 1993). Ademds utilizando el estadistico “alelos compartidos” se cxaming Iy
localizacién por ganaderia de cada individuo, con el objetivo de conocer posibles mezelas
entre ganaderias.

Para canocer el potencial de la asignacion racial de un individuo a la poblacicn
Casta Navarra tipificada, se estimd la asignacion racial de los individuos y [a probabilided
de esta asignacion utilizando lus distribuciones de frecuencia ¢ implantacion de un métoda
de méxima verosimilitud mediante ¢l programa WHICHRUM 3.2 (Banks & Eichert, 2000),
Fue necesario la intervencion de un especialista en Casta Navarra que selecciond
fenotipicamente 50 animales y se estudio la asignacion del resto de individuos a esta
poblacion.

Los resultados obtenidos permiten conocer la riqueza genética de esta poblacion,
1z diferencia con otras razas autdctonas espafiolas muy cercanas y aportan una herramienta
objetiva para conseguir la autentificacion de los Individuos incluidos en la denominacion
Casta Navarra.
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